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0 .:.:.:.:.:.: 
7 TATCTTCTGTTTGCTTTGCTCTTCCTGTTTTTGGTGCCTGTTCCAGGT CATGGAGGA 

12YLLFSFLFIFLMPLPGVFGG 

60 .:.:.:.:.:.: 
64 ATCATAAACACATTACAGAAATAANATTGCAGAGTCAGAGGCGGCCGGTGTGCTGTGCTC 

32IG0PVT CLKSGAICHPV 

120 .:.:.:.:.:.: 
124 AGCTGCCTTCCAAAGGAGGAACAGATCGGCAAGTGCTCGACGCGTGGCCGAAAATGCTGC 

49FCPRRYKQIGTCGL. PGTKCC 
180 

184 CGAAGA 
69 K K 



Fig. 2 



